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Аннотация. Для оценки индеек популяций нового генофонда СГЦ «Северо-

Кавказской ЗОСП» – филиала ФНЦ «ВНИТИП» РАН Ставропольского края в 2020–

2021 гг. проводились изучение продуктивных качеств и впервые популяционно-

генетический анализ крови индеек. Самой высокой живой массой в суточном возрасте 

(607–55,4 г) обладали индюшата популяционной группы. Тенденция сохранялась к 16-

недельному возрасту: вес самок равнялся 4,00 кг, самцов – 5,28 кг при обмускуленно-

сти груди 4,58 и 4,46 балла соответственно. Живая масса самок 607 группы в начале 

яйцекладки составляла 6,90 кг, у группы 602 – 6,10 кг. Интенсивность яйцекладки в 602 

группе находилась на уровне 41,07%, у 607 – 39,17%. Максимальным среди популяций 

был и выход инкубационных яиц за период: у 602 группы – 86,7%, у 607 группы – 

87,4%. Проведение ДНК-фингерпринтинга крови индеек подчеркнуло их популяцион-

ный статус: группы 602 и 607 по критерию средней гетерозиготности характеризова-

лись высокими значениями H = 0,54 и H = 0,56 соответственно. Результаты генетиче-

ской экспертизы подтвердили достоверность происхождения и отсутствие генетиче-

ских аномалий нового генофонда индеек.  
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Abstract. In order to assess the turkey populations of the new gene pool of SGC 

“North Caucasus ZESP” – branch of the Federal Scientific Center “ARRTPI” RAS of the 

Stavropol Territory, in 2020-2021, a study of productive qualities and a population-genetic 

blood test of turkeys were carried out for the first time. Turkey poults of the 607 population 

group had the greatest live weight at a one-day-old age – 55.4 g. The tendency continued by 

the age of 16 weeks: the weight of females was equal to 4.00 kg, males – 5.28 kg with breast 

fleshing of 4.58 and 4.46 points, respectively. The live weight of females of group 607 at the 

beginning of egg laying was 6.90 kg, in group 602 – 6.10 kg. The intensity of egg laying in 

group 602 was at the level of 41.07%, in group 607 – 39.17%. The yield of hatching eggs dur-

ing the period was also the maximum among the populations: in 602 group – 86.7%, in 607 

group – 87.4%. DNA fingerprinting of turkeys` blood emphasized their population status: 

groups 602 and 607, according to the criterion of average heterozygosity, were characterized 

by high values of H = 0.54 and 0.56, respectively. The results of the DNA test confirmed the 

reliability of the origin and the absence of genetic abnormalities of the new gene pool of tur-

keys. 
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Введение. Новый генофонд индеек состоит из четырех популяций: голубых, 

красных индеек и групп 602 и 607, полученных при межпородной гибридизации трех 

пород основного генофонда ЦКП БРК. Новые селекционные формы с разными геноти-

пами являются частью биологического разнообразия индеек, что не позволяет сузить 

генетическое качество породного состава, снизить эффект племенной работы по выве-

дению новых популяций индеек. В данном случае актуальны проведение генетической 

экспертизы имеющихся популяций, учет их продуктивных показателей. 

Цель исследования – изучение продуктивных качеств индеек четырех популя-

ций нового генофонда с проведением экспертизы их популяционно-генетических пара-

метров методом ДНК-фингерпринтинга.  

Методика исследований. Материалом для исследований выступили индейки 

четырех популяций. Исследования проводились в 2020–2021 гг. на производственной 

базе СГЦ «СКЗОСП» Ставропольского края и КФХ. Селекционная работа с индейками 

направлялась на сохранение и изучение признаков и свойств, присущих индейкам со-

храняемых популяций. Племенная работа строилась на отборе и подборе индеек с 

оценкой отдельных особей, семей и семейств и популяций в целом [1, 2]. Воспроизвод-
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ство проводилось с использованием искусственного осеменения. При выращивании и 

содержании индеек использовались нормативные технологические параметры [3]. С 

суточного до 6-недельного возраста индюшата выращивались в клеточных батареях, 

затем доращивались на подстилке в корпусах КФХ. В 16-недельном возрасте было про-

ведено разделение молодняка по полу с дальнейшим выращиванием при разных свето-

вых режимах [3]. Кормление индеек во все возрастные периоды осуществлялось со-

гласно условиям хозяйства и ТУ [4], учет продуктивности индеек – согласно разрабо-

танным техническим условиям [5]. Генетическая экспертиза методом ДНК-

фингерпринтинга проводилась при анализе крови индеек четырех популяций нового 

генофонда [6–8]. Основные зоотехнические показатели по новому генофонду приведе-

ны в публикации [9, 10].   

Результаты исследований и их обсуждение. На начало периода количество от-

веденного суточного молодняка популяций нового генофонда находилось в пределах 

102–824 голов. Самая высокая живая масса (55,4 г) в этом возрасте отмечалась в группе 

607 и у голубых индеек (51,6 г). Красные индейки по показателю находились на уровне 

48,7 г. Самой высокой была сохранность с учетом падежа и выбраковки в 16 недель у 

индюшат групп 607 и 602 (86,7%). Данные приведены в таблице 1. 

Живая масса индюшат-самцов в 16 недель в 607 группе имела максимальный 

показатель (5,28 кг), превышавший результат 602 группы на 14,20%. Самцы популяций 

голубых индеек имели живую массу 4,30 кг, опережая на 25,19%, или на 1,33 кг, 

сверстников популяции красных индеек.   

Таблица 1  

Показатели продуктивности молодняка индеек  

популяций нового генофонда племенного стада на 2021 год 

Популяции 

нового 

генофонда 

Суточный 

молодняк 

Сохранность  

с учетом  

падежа  

и выбраковки  

в 16 недель, 

% 

Пол 

Показатели молодняка 

в возрасте 16 недель (M±m) 

Отведено, 

голов 

Живая 

масса, 

г 
Живая 

масса, кг 

Обмускуленность 

груди, баллы  

Голубые 289 51,6 85,7 
♂ 4,30±0,18 4,25±0,23 

♀ 2,56±0,12 3,70±0,11 

Красные 102 48,7 85,3 
♂ 3,95±0,26 3,50±0,28 

♀ 1,99±0,08 3,33±0,33 

Группа 602 481 49,8 86,7 
♂ 4,53±0,18 4,04±0,13 

♀ 3,00±0,07 4,18±0,07 

Группа 607 824 55,4 87,6 
♂ 5,28±0,06 4,46±0,04 

♀ 4,00±0,18 4,58±0,03 

 

Индюшата-самки 607 группы по живой массе на 25,00%, или на 1,00 кг, опере-

жали индюшат группы 602, самки голубых индеек на 22,26%, или на 0,57 кг, – красных. 

По определению обмускуленности груди при 4,46 баллах у самцов группы 607 отмеча-

лось преобладание над группой 602 на 9,42%, или 0,42 балла. При 4,25 баллах у голу-

бых самцов наблюдалось преимущество красных по данному показателю на 17,65%, 

или на 0,75 балла. Индюшата-самки при обмускуленности груди 4,58 балла у группы 

607 доминировали над группой 602 на 8,73%, или 0,40 балла. Голубые индюшата-самки 

при обмускуленности груди 3,70 балла первенствовали на 10%, или на 0,37 балла, над 
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красными. Проведенный сравнительный анализ по популяциям нового генофонда по 

сохранности, живой массе, обмускуленности груди подчеркнул их породный и популя-

ционный статус. Исследования по рабочей программе на 2021 год согласно тематиче-

скому планированию на взрослом поголовье индеек всех популяций нового генофонда 

проводились по соглашению в КФХ. В результате проведенных исследований получи-

ли данные по показателям продуктивности взрослых индеек нового генофонда, изло-

женные в таблице 2. 

Таблица 2   

Показатели продуктивности взрослых индеек нового генофонда, 2021 год 

Популяции 
Интенсивность  

яйцекладки, % 

Яйценоскость  

на несушку, шт. 
Сохранность, 

% 
начальную среднюю 

Голубые 39,05 54,67 54,67 100 

Красные 38,93 54,50 54,50 100 

Группа 602  41,07 57,50 57,50 100 

Группа 607 39,17 54,83 54,83 100 

Преимущественным показателем интенсивности яйцекладки обладали индейки 

группы 602- 41,07%, что на 1,9% выше группы 607; больше на 2,02%, чем у популяции 

голубых индеек, и на 2,14%, чем у популяции красных индеек. Все популяции нового 

генофонда за период продуктивности имели 100%-ю сохранность. 

Высокая яйценоскость на начальную несушку отмечалась у группы 602. У груп-

пы 607 она была ниже на 4,64% большего показателя. У популяций голубых и красных 

индеек этот показатель  был меньше на 4,92 и 5,21%, чем у группы 602. Самым высо-

ким показателем на среднюю несушку обладали индейки группы 602: их результат на 

4,63% и 4,92% выше данных группы 607 и популяции голубых индеек. Наименьшей 

яйценоскостью на среднюю несушку у популяции обладали красные индейки – группа 

602 превалировала над ними на 5,21%. Были изучены показатели по живой массе инде-

ек и массе их яиц (таблица 3). 

Таблица 3   

Живая масса индеек нового генофонда,  масса яиц за период продуктивности 

Популяции 

Живая 

масса  

в начале  

яйцеклад-

ки, кг  

Масса яиц индеек по периодам  

продуктивности, г 

начало середина конец 
за период  

в среднем 

Голубые 5,40 78,092±1,679 80,832±1,295 76,134±2,140 78,353 

Красные 4,50 79,736±1,727 80,436±0,816 73,998±2,121 78,057 

Группа 602  6,10 73,286±1,431 79,174±1,487 77,620±3,660 76,693 

Группа 607 6,90 69,030±1,903 80,032±1,906 72,370±2,712 73,811 

 

Живая масса самок в начале яйцекладки находилась в диапазоне 4,50–6,90 кг. 

Наибольший показатель массы яиц в начале периода – у популяции красных индеек, к 

концу он снизился на 5,73 г, или на 7,19%; у популяции голубых индеек результат упал 

на 1,95 г, или 2,50%, у группы 602 – повысился на 4,33 г, или на 5,59%.  

         Группа 607 дала самый низкий показатель массы яиц в начале яйцекладки, однако 

к концу периода он увеличился на 3,34 г, или на 4,61%. Масса яиц является важнейшим 
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показателем, определяющим продуктивность индеек. Среди популяций нового гено-

фонда получены показатели по инкубационным качествам яиц, указанные в таблице 4.  
 

Таблица 4  

Инкубационные качества яиц индеек  нового генофонда по данным закладок 

Популяции 

Выход  

инкубацион-

ных яиц, % 

Оплодотворен-

ность яиц, % 

Выводи-

мость яиц, 

% 

Вывод  

кондиционного 

молодняка, % 

Голубые 85,9 90,0 77,33 69,6 

Красные 84,5 90,0 72,77 65,5 

Группа 602  86,7 93,0 73,83 68,3 

Группа 607 87,4 94,0 73,83 69,4 

В группе 607 отмечен самый высокий выход инкубационных яиц – 87,4% при 

наибольшей оплодотворенности среди всех популяций на уровне 94,0%, у индеек груп-

пы 602 – 86,7% и 93,0% соответственно. Выводимость яиц у голубых индеек на уровне 

77,33% превышала на 4,56% значение данного показателя у красных индеек, группу 

602 и группу 607 – на 3,50%. Самый высокий вывод кондиционного молодняка дали 

голубые индейки (69,6%) и индейки группы 607 (69,4%); самый низкий (65,5%) – крас-

ные индейки. Итак, по инкубационным качествам выявлены в новом генофонде лучшие 

популяции индеек – группы 607 и 602.  

В экспериментах методом фингерпринтинга в крови индеек впервые изучены 

популяционно-генетические параметры в четырех популяциях индеек нового генофон-

да. По программе Gelstats™ рассчитывали коэффициенты сходства внутри изучаемых 

групп и между группами, по этим данным вычисляли значения генетического расстоя-

ния между популяциями (таблица 5).  

Таблица 5   

Популяционно-генетические параметры 4 популяций индеек  

СГЦ «СКЗОСП» (голубые, красные, 602 и 607),  рассчитанные методом ДНК-

фингерпринтинга с зондом (ГТГ) 5 и программой Gelstats™ 
Популяции и 

группы индеек 
n 

Полос на дорожку 

X±m 
P BS

1
 BS

2
 D 

голубые 10 20,6±1,1 9,9x10
-7

 0,55 
0,44 0,060 

красные 10 22,8±2,1 1,3x10
-8

 0,45 

голубые 10 20,6±1,1 9,9x10
-7

 0,55 
0,39 0,095 

602 группа 10 24,3±2,2 4,0х10
-9

 0,42 

голубые 10 20,6±1,1 9,9x10
-7

 0,55 
0.37 0,105 

607 группа 10 25,2±1,7 3,4x10
-9

 0,40 

красные 10 22,8±2,1 1,3x10
-8

 0,45 
0,33 0,105 

602 группа 10 24,3±2,2 4,0х10
-9

 0,42 

красные 10 22,8±2,1 1,3x10
-8

 0,45 
0,32 0,115 

607 группа 10 25,2±1,7 3,46x10
-6

 0,40 

602 группа 10 24,3±2,2 4,0х10
-9

 0,42 
0,37 0,040 

607 группа 10 25,2±1,7 3,4x10
-9

 0,40 

Примечание: P – вероятность встречаемости двух особей с идентичным набором 

фрагментов ДНК; BS
1
 – коэффициент сходства внутри популяций; BS

2
 – коэффициент сход-

ства между популяциями; D – генетическое расстояние.  
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Работа проводилась отдельно по каждой группе из четырех популяций индеек на 

фильтре. Таким образом, анализировали три фильтра, на каждом из которых были 

представлены по четыре сообщества индеек. 

Расчет генетического расстояния показал, что популяции индеек различаются 

друг от друга в различной степени. Например, две популяции (голубые и красные ин-

дейки) генетически ближе друг к другу, чем к популяциям 602 и 607. Довольно близки 

друг к другу группы 602 и 607 (D = 0,040). Наибольшее расстояние отмечается между 

красными индейками и группой 607 (D = 0,115). Анализ распределения фрагментов 

ДНК на фильтре позволил установить специфические, маркерные фрагменты, харак-

терные для отдельных популяций. Например, фрагмент под номером 9 на фильтре стал 

характерным только для группы 607 и не встречался у голубых и красных индеек. На 

фильтре данный фрагмент отмечался у девяти особей из десяти в группе 607 (таблица 

6). Фрагмент № 32 встречался у многих особей голубых и красных индеек и редко – в 

других группах. Следующий этап работы – определение генетической вариации внутри 

этих групп индеек. Косвенным критерием при оценке вариации является коэффициент 

сходства фрагментов ДНК внутри группы (BS
1)

. Коэффициент сходства показывает до-

лю общих фрагментов ДНК, имеющих идентичный размер на фильтре от общего коли-

чества фрагментов. Видно, что популяция голубых индеек имела повышенный коэф-

фициент, что говорит о сниженном разнообразии в этой группе. Группы 602 и 607 от-

личались большим разнообразием. 
 

Таблица 6   

Частоты встречаемости отдельных фрагментов ДНК и аллелей  

в 4 популяциях индеек ( голубые, красные, 602 и 607), рассчитанные методом ДНК-

фингерпринтинга с зондом (ГТГ) 5 и программой Gelstats™ 

Фрагмент 

ДНК 

Частота фрагментов ДНК 
Частота встречаемости аллелей 

q = 1 - √1 - p 

1 2 3 4 1 2 3 4 

9 0,0 0,0 0,4 0,9 0,00 0,00 0,23 0,70 

17 0,0 0,6 0,2 0,4 0,00 0,37 0,1 0,23 

32 1,0 0,9 0,2 0,4 1,00 0,7 0,1 0,23 

Примечание: 1–популяция голубых индеек; 2 –популяция красных индеек; 3 – 

группа 602; 4 –  группа 607. 
 

Гораздо лучшим способом оценки генетического разнообразия считается опре-

деление средней гетерозиготности (таблица 7).  

Наибольшее количество локусов выявили у 607 группы (14,6) и 602 группы 

(13,0); наименьшим числом локусов обладала популяция голубых индеек (11,5). Мак-

симальное число аллелей на локус дали группы 602 и 607 (2,7 и 2,6 соответственно). 

Число полиморфных локусов и максимальная гетерозиготность также были присущи 

602 и 607 группам индеек на уровне 0,54 и 0,56 соответственно.  
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Таблица 7  

Число аллелей на один локус и уровни средней гетерозиготности  

в 4 популяциях индеек (голубые, красные, 602 и 607), рассчитанные методом ДНК-

фингерпринтинга с зондом (ГТГ) 5 и программой Gelstats™ 

 

Популяции и группы 

индеек 

Число  

локусов 

Число  

аллелей  

на локус 

Число  

полиморфных 

локусов 

H
* 

голубые 11,5 2,1 0,76 0,40 

красные 12,6 2,5 0,78 0,42 

602 группа 13,0 2,7 0,80 0,54 

607 группа 14,6 2,6 0,86 0,56 

Примечание: H
*
 – средняя гетерозиготность по Stephens. 

 

Заключение. Исследования осуществлены в 2021 году. В результате выполнен-

ных работ по сохранению и изучению биологического разнообразия популяций индеек 

провели воспроизводство суточного молодняка нового генофонда, провели сочетания 

по межпородной гибридизации между породами индеек ЦКП БРК белой широкогрудой 

и серебристой северокавказской (группа 602), белой широкогрудой и бронзовой севе-

рокавказской (группа 607). Также организована сравнительная оценка продуктивности 

всех популяций генофонда. Самой высокой интенсивностью яйцекладки обладали ин-

дейки группы 602 (41,07%) и группы 607 (39,17%). Изучены продуктивные показатели 

молодняка и взрослых индеек нового генофондного  стада. Результаты проведенной 

генетической экспертизы четырех отечественных популяций индеек СГЦ «СКЗОСП» 

указывают на достоверность происхождения и отсутствие генетических аномалий. 

Установлено наличие специфических фрагментов ДНК у отдельных популяций, так 

фрагмент № 9 стал характерным только для группы 607, фрагмент № 32 встречался у 

многих особей красных и голубых индеек и редко – в других группах. Выявлено значи-

тельное генетическое расстояние популяции красных индеек от группы 607 (D = 0,115). 

Генетически удалены друг от друга голубые индейки и 607 группа, красные индейки и 

602 группа (D = 0,105). Самыми близкими оказались группы 602 и 607 (D = 0,040). 

Группы 602 и 607 характеризовались более высокими значениями внутрипопуляцион-

ного генетического разнообразия по критерию средней гетерозиготности (H = 0,54 и H 

= 0,56 соответственно). 

Планируется дальнейшая работа по сохранению и разведению существующих 

популяций индеек, поиску новых пород для расширения генофонда. 

 

Благодарности: работа поддержана бюджетным финансированием по теме под 

номером госрегистрации 121030100024-2. 
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